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- Ihre Ergebnisse sind mit Punkten gekennzeichnet - GIST 2017
(grun-richtig, gelb-bedingt richtig, rot-fragwirdig) split 1

Teilnehmer-Nr.
P000110

Seite 1 von 2

GIST Mutationsanalyse

[Erfolgsquote 12/15 => 80,0 %]

Exon 9 Exon 11 Exon 18 Mutationen:

Mutation Res. N Res. N Res. N @ p.A502_Y503dup 14
WT 0 ] 1 ® [ 15 ® [T 15 @ c.1504_1509dup 13
mutiert 1 ® [ 1a 0 0 ¢.1503_1508dupTGCCTA 1
nicht auswertbar 9 0 0 0

Exon 9 Exon 11 Exon 18 Mutationen:

Mutation Res. N Res. N Res. N @ c.1670_1675del 14
WT O ® [ s 0 ® [ s @ p.W557_V559delinsF 13
mutiert 1 0 ® [ s 0 ¢.1669_1674del 1
p.Trp557_Lys558delinsArgAsn 1
p.W557_559F 1
nicht auswertbar 9 0 0 0

Exon 9 Exon 11 Exon 18 Mutationen:

Mutation Res. N Res. N Res. N @ c.1679T>A 14
WT 0 ® [ s ] 1 ® [ 14 @ p.V560D 14

mutiert 1 0 ® [ 1a ] 1

nicht auswertbar 9 0 0 0
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Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. | N Res. | N Res. N
wTo | | ® [ s ® 15 0
mutiert 1 0 0 ® [ s
nicht auswertbar 9 0 0 0

Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. | N Res. N Res. | N
WT O ® [ s 0 ® [ s
mutiert 1 0 ® [ s 0
nicht auswertbar 9 0 0 0

Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. | N Res. | N Res. N
WT 0 @ [ s @ [ s 0
mutiert 1 0 0 ® [ s
nicht auswertbar 9 0 0 0

Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. I N Res. I N Res. | N
WT 0 ® [ s : 2 ® [ s
mutiert 1 0 ® 13 1] 1
nicht auswertbar 9 0 0 0

4 von 4 | 4 von 4 | 4 von 4 | 4 von 4

GIST Mutationsanalyse -> 28 von 28 Punkten
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GIST 2017
Split 1
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Mutationen:
@ c.2525A>T 15
@ p.D842V 15
Mutationen:
@ p.W557_K558del 14
@ c.1669_1674del 13
¢.1667_1672del 1
¢.1667_1672delAGTGGA 1
p.W557_K558 1
Mutationen:
@ c.2528_2539del 15
@ p.I1843_S847delinsT 14
p.1843_S847>T 1
Mutationen:
@ c.1669_1672delinsG 12
@ p.W557_K558del 12
p.W557_K558>E 1

¢.1668_1669delGT und c.1672delA



